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① この本に含まれるプロトコルには実績はありますが確立されていないプロトコルも含まれています。サンプルの種類・保存条件などによっては抽出できない場合もあり
ます。データに関しては保障しておりません。

② 抽出した核酸には目的以外の核酸（例：DNA抽出には RNA）が含まれています。

DA-c-7 
爪からのゲノムDNA抽出

プロトコル

ボルテックスで混合：15秒（最大回転数）　

軽くスピンダウン（数秒）

ゲノム DNA回収（回収液量 : 50 μl）

QuickGeneのカートリッジへ全量添加

70°Cインキュベーション：10分
軽くスピンダウン（数秒）

ボルテックスで混合：15秒（最大回転数）
軽くスピンダウン（数秒）

溶解残渣物（不溶解分など）を残し、
上清を新しい 1.5 ml マイクロチューブに移す

数時間から一晩、シェーカーで、55℃インキュベーションし、
爪細片を完全に溶解する *3

EDT：20 μl
MDT：180 μl

LDT：180 μl

>99% エタノール：240 μl

上清（DTT）を除く

数時間から一晩、旋回ミキサーを使用して 55℃インキュベーションし、 
爪細片を完全に透明化する *2

爪細片 *1

2.5 M DTT（ジチオスレイトール）溶液：200～ 300 μl

1.5 ml マイクロチューブ

ライセート完成

*1 爪（5～ 15 mg）を 100% 
エタノールで洗浄。
次に精製水で洗浄し、細か
く切る。
できるだけ細かく切った方
が溶け易くなります。

*2 透明化するまでの時間は爪
の量と大きさにより異なり
ます。（細切した爪 5 mgな
ら約 2時間）

*3 爪 15 mgを使用した場合、
細切の仕方により一部が溶
け残ることがあります。

10,000 rpm、 3分、室温

5,000 rpm、 3-5秒、室温

使用装置の プロトコル参照
QuickGene-Mini 80 *4へ

QuickGene DNA tissue kit S (DT-S)
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*4 本事例は旧機種で取得した
データも含まれます。

その他QuickGeneシリーズ
でもこのプロトコルをご参

    考頂けます。
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結果

電気泳動図

 M a b M a b M

1 2

M：λ -Hind Ⅲ digest
1：QuickGene（a: 爪 5 mg, b：爪 10 mg）
2：A 社（a：爪 5 mg, b：爪 10 mg）

ゲノム DNAの収量（ng）

サンプル量 5 mg 10 mg 15 mg

QuickGene 235 655 835

スピンカラム法（A 社） 165 725 800 

タンパク質の混入：A260/280

サンプル量 5 mg 10 mg 15 mg

QuickGene 1.81 1.93 1.76

スピンカラム法（A 社） 1.77 1.78 1.47

カオトロピック塩の混入：A260/230

サンプル量 5 mg 10 mg 15 mg

QuickGene-800 1.57 1.62 0.95

スピンカラム法（A 社） 0.73 0.90 0.35

その他

PCR 
 M a b c M

ターゲット：ABO 遺伝子 Exson 6
M：100 bp ladder
a：ゲノム DNA 0.1 ng/ul
b：ゲノム DNA 0.4 ng/ul
c：ゲノム DNA 1.0 ng/ul
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シーケンス 

I

II

297 T

297 T/C

261 C

261 del

I：A/A 型
II：OA/OG 型
（リバース・サイド（reverse side）のシーケン
スを示す）

ABO 遺伝子 Exon 6をターゲットにシーケン
シングを行った。
I（A/A 型）では 261番目が C、297番目が T
であるのに対して、II（OA/OG 型）では 261番
目が失欠、297番目が T/Cとなっている。

SNPs解析 

父

子

マーカー A C G T

塩基数（bp） 261 297 703 判定

父 C A G A/A型

子 A/C A/G G A/OG型

主な遺伝子型には、A、B、OA、OGの４遺伝子から成る 10 種類（AA, AB, AOA, AOG, BB, BOA, BOG, OAOA , OAOG , OGOG）があります。  
QuickGene-810システムを用いて抽出したゲノム DNAで、SNPs解析による親子鑑定を行うことができます。 

共通プロトコルサンプル

データなし
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